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SAAG_00559
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Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 His_kinase,1 HATPase_c

Classic 1 His_kinase,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c
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