RBAU_3863

RBAU_0373

RBAU_3144

RBAU_2751

RBAU_2264

RBAU_3857

RBAU_3341

RBAU_3165

RBAU_1787

RBAU_3232

RBAU_2984

RBAU_3794

RBAU_2871

RBAU_1604

RBAU_1321

RBAU_1309

RBAU_1406

RBAU_1358

RBAU_2734

Cluster

Orphan
Pair
Triad
Tetrad
Pentad+

Family

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

CheA

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Classic

Domains

1 HAMP1 PAC,1 HiskKA,1 HATPase_c

1 HAMP1 HisKA,1 HATPase_c

1 HAMP,1 HiskKA,1 HATPase_c

1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

1 HAMP1 PAS,1 HiskA,1 HATPase_c

1 HAMP1 HisKA,1 HATPase_c

1 HiskKA,1 HATPase_c

1 HisKA,1 HATPase_c

1 HAMP1 HiskA,1 HATPase_c

1 HAMP1 HisKA,1 HATPase_c

1 HiskKA,1 HATPase_c

1 HisKA,1 HATPase_c

1 HisKA,1 HATPase_c

1 Hpt,1 H-kinase_dim,1 HATPase_c,1 CheW

1 Cache_1,1 HisKA,1 HATPase_c

2 PAS_4,1 PAS,1 HiskA,1 HATPase_c

1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

1 PAS_3,2 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 HAMP1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 GAF.1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 HisKA_3,1 HATPase_c

1 GAFR1 His_kinase,1 HATPase_c



