
Tmar_1616

Tmar_1355

Tmar_1650

Tmar_1586

Tmar_1610

Tmar_0284

Tmar_2140

Tmar_0611

Tmar_0772

Tmar_0439

Tmar_2149

Tmar_1874

Tmar_2098

Tmar_2118

Tmar_1215

Tmar_1373

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 CHASE4,1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HD,1 GAF,1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 GAF,1 His_kinase,1 HATPase_c

Classic 1 GAF,1 His_kinase,1 HATPase_c

CheA 1 Hpt,1 H−kinase_dim,1 HATPase_c,1 CheW

CheA 1 Hpt,1 H−kinase_dim,1 HATPase_c,1 CheW

Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA_3,1 HATPase_cOrphan
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