
Pvag_2177

Pvag_1838

Pvag_1727

Pvag_2225

Pvag_2463

Pvag_3628

Pvag_0572

Pvag_2084

Pvag_2082

Pvag_2206

Pvag_3168

Pvag_0933

Pvag_2304

Pvag_3224

Pvag_1428

Pvag_2950

Pvag_3569

Pvag_1736

Pvag_3247

Pvag_3065

Pvag_0337

Pvag_2000

Classic 1 GAF,1 His_kinase,1 HATPase_c

Hybrid 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg

CheA 1 Hpt,1 H−kinase_dim,1 HATPase_c,1 CheW

Classic 1 HAMP,1 HisKA_3,1 HATPase_c

Unorthodox 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg,1 Hpt

Unorthodox 1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg,1 Hpt

Unorthodox 2 SBP_bac_3,1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg,1 Hpt

Hybrid 1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c,1 Hpt

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_cOrphan
Pair
Triad
Tetrad
Pentad+

Cluster                           Family                           Domains                           


