
Bind_1639

Bind_1884

Bind_1929

Bind_0680

Bind_2033

Bind_0588

Bind_0975

Bind_1958

Bind_3235

Bind_0184

Bind_2997

Bind_2229

Bind_3324

Bind_3623

Bind_1520

Bind_1882

Bind_2590

Bind_3547

Bind_2740

Bind_3301

Bind_1099

Bind_3196

Bind_1518

Bind_2155

Bind_2237

Bind_3446

Bind_1983

Bind_0364

Bind_3015

Bind_0302

Bind_1145

Classic 1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Hybrid 1 Response_reg,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 PAS_3,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c

Hybrid 1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg

Unorthodox 1 PAS_3,1 HisKA,1 HATPase_c,2 Response_reg,1 Hpt

Hybrid 1 HisKA,1 HATPase_c,2 Response_reg

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

CheA 1 Hpt,1 H−kinase_dim,1 HATPase_c,1 CheW

Classic 1 HAMP,1 PAS,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 2 MHYT,1 PAS_3,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c

Hybrid 2 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg

Hybrid 1 GAF,3 PAS_3,1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg

Hybrid 1 HisKA,1 HATPase_c,1 Response_reg

Classic 1 HAMP,1 HisKA_3,1 HATPase_c

Classic 1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_cOrphan
Pair
Triad
Tetrad
Pentad+
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