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Family Domains
Classic 1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 HAMP1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 HAMP,1 HiskKA,1 HATPase_c
Classic 1 HAMP1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 HAMP,1 HisKA,1 HATPase_c
Unorthodox 1 PBPb,1 HiskA,1 HATPase_c,1 Response_reg,1 Hpt
Classic 1 HiskA,1 HATPase_c
Unorthodox 1 HisKA,1 HATPase_c,2 Response_reg,1 Hpt
Classic 1 CHASE2,1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 CHASE2,1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c
Classic 1 HisKA,1 HATPase_c
Classic 1 2CSK_N,1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 HAMP,1 HiskKA,1 HATPase_c
Classic 1 2CSK_N,1 HAMP,1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 2CSK_N,1 HAMP1 HisKA,1 HATPase_c
Classic 1 HAMP1 PAS_4,1 HisKA,1 HATPase_c
Classic 1 PAS,1 HiskA,1 HATPase_c
Classic 1 HisKA_3,1 HATPase_c
CheA 1 Hpt,1 H-kinase_dim,1 HATPase_c,1 CheW
Classic 1 PrpR_N,1 HisKA,1 HATPase_c

Classic 1 HiskA,1 HATPase_c



